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La Trascrizione è un processo centrale del metabolismo del DNA che condivide lo 
stesso substrato con altri processi quali la riparazione, replicazione e 
ricombinazione. Non sorprende, quindi, che esista una connessione fisica e 
funzionale tra questi processi. Negli ultimi anni, si è dimostrato che la trascrizione è 
un processo rilevante nel mantenimento dell'integrità del genoma e nell'induzione 
dell'instabilità e della diversità genetiche. 
Il principale obiettivo della ricerca del mio gruppo è lo studio dei meccanismi 
molecolari che regolano ed interconnettono la trascrizione al danno/riparazione del 
DNA in condizione fisiologiche o patologiche generate dall’attivazione di un 
oncogene (es. Myc). Più di recente, mediante un approccio di genomica funzionale e 
molecolare, il gruppo sta studiando il ruolo epigenetico del danno ossidativo 
“programmato” al DNA che in condizione fisiologiche è richiesto per l’inizio della 
trascrizione e quando alterato può dare origine all’instabilità genomica. 
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